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Introduction \

La microdissection laser (MDL) permet de disséquer et collecter une population homogene de cellules provenant d’'un méme tissu. Dans I'étude de la symbiose
mycorhizienne a arbuscules, cette technique permet de comparer différentes populations cellulaires: cellules corticales contenant des arbuscules (structures
intracellulaires fongiques, lieu privilégié des échanges nutritifs entre la plante et le champignon), cellules encore non-colonisées ou cellules du rhizoderme.
L'objectif de cette étude est d’établir un protocole de préparation des échantillons racinaires a des fin d’analyses des ARN ou protéines dans les microdisséquats
obtenus. Pour cela, 3 plantes modeles sont utilisées: une plante pérenne (Populus trichocarpa, le peuplier), une plante fourragere (Medicago truncatula, la
\ luzerne) et une céréale (Sorghum bicolor, le sorgho). Toutes ces plantes sont associées avec le méme champignon, Rhizophagus irreqularis.

Matériels et Méthodes
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iog/ul] Les analyses ont été faites a partir d’échantillons microdisséqués de luzerne mycorhizée
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(RIN*) Pg/ul % te-d _ - arbuscules de racines de M. truncatula, ont permis d’identifier 232 protéines qui ont été classées par
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cellules contenant les arbuscules comparativement a celles adjacentes dans la méme racine mais non colonisées . Cytosquelette
4 Conclusions et Perspectives R

 Pour l'extraction et I'analyse des ARN, la méthode développée est utilisable en routine et permet d’étudier finement I'expression de genes par approche ciblée (gRT-
PCR) ou globale (Puces génome entier). Koegel S. et al., 2013, New Phytologist, 198 (3): 853-65.

e La méthode développée pour les protéines est prometteuse mais nécessite encore des ajustements pour extraire et solubiliser davantage les protéines membranaires
et obtenir un différentiel entre les divers types cellulaires (cellules corticales avec ou sans arbuscules de racines colonisées et cellules corticales de racines non

\_ colonisées). .
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