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POSTER 9 –– CONSANGUINITE ET SELECTION SUR L’HOMOZYGOTIE CHEZ LA TRUITE 

AUX ILES KERGUELEN 
 

La relation entre diversité génétique et potentiel invasif est souvent évoquée 
dans la littérature. Une hypothèse relativement étayée est que le mélange de 
pools de gènes permet à travers la production de nouveaux hétérozygotes un 
boost de la fitness sur le front de colonisation, notamment quand les 
populations font face à des environnements nouveaux. Nous proposons de 
mesurer expérimentalement cet effet sur deux populations isolées de truite 
introduite en 1993 à Kerguelen. Chacune des deux populations présentent une 
diversité génétique très faible (2 et 3 géniteurs initiaux respectivement), et 
leurs environnement sont contrastés (ressource trophique, accès à la mer). 
Notre protocole consiste à mesurer les relations hétérozygotie-fitness (HFC) 
dans chacune  des deux populations sur un ensemble de marqueurs 
microsatellites, puis de créer un mélange de gènes par une manipulation de 
transplantation réciproque entre les deux populations. Le travail en cours 
montre que malgré une diversité génétique faible, les populations avant 
transplantation présentent un équilibre de Hardy-Weinberg à presque tous les 
loci. Nous détectons une relation entre l’hétérozygotie et l’âge ou la taille des 
individus dans seulement une des deux populations, et cette relation serait 
sex-dépendante. La suite de notre protocole après la transplantation va 
consister à suivre la dynamique dans le temps de ces HFCs suite au mélange de 
pools géniques. Nous avons déjà pu vérifier qu’un flux de gènes avait bien eu 
lieu suite à la transplantation. 
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