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Le groupe des Pseudomonas syringae est trés divers, au niveau phénotypique, génétique et de ses habitats.
Récemment, 13 phylogroupes et 23 clades qui prennent en compte la diversité génétique et celle des habitats de
cette bactérie ubiquiste ont été décrits (Berge et al., 2014). Des outils moléculaires permettant d’identifier les P.
syringae et leur phylogroupes ont été développés au laboratoire (Borschinger et al., soumis), et nous permettent
de travailler sur de relativement grands effectifs d’isolats bactériens. Avec ces outils, en réalisant nous-méme des
prélevements dans des vergers ciblés en 2014 et 2015, et en collaboration avec le CTIFL qui a réalisé deux
importantes prospections en 2011-2012, nous avons exploré la diversité des P. syringae rencontrés dans 36
vergers d’abricotiers de la vallée du Rhéne, ou le chancre bactérien était present, et ce dans différents
compartiments : le sol, le couvre-sol, les débris de culture, la plante (greffon) & différents stades de son
développement, les racines (porte-greffe), la plante avec ou sans symptdmes déclarées. Les résultats obtenus
montrent que, parmi les 2436 isolats collectés, les isolats potentiellement pathogénes proviennent de 4
phylogroupes différents qui montrent une grande diversité; par ailleurs, certains phylogroupes sont ubiquistes et
d’autres spécialisés. Le sol, le couvre-sol, les débris de culture, la plante (avec ou sans symptdmes visibles) sont
des réservoirs potentiels de la maladie. Les conséquences en termes d’étiologie et détection du chancre bactérien
de I’abricotier sont discutées.
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