N

N

Premier séquencage d’un génome de salmonidé: la
truite arc-en-ciel

Yann Guiguen

» To cite this version:

Yann Guiguen. Premier séquengage d’un génome de salmonidé: la truite arc-en-ciel. 4. Journées de
la Recherche Filiere Piscicole, Institut Technique de ’Aviculture et des Elevages de Petits Animaux
(ITAVI). FRA., Jul 2014, Paris, France. hal-02743792

HAL Id: hal-02743792
https://hal.inrae.fr /hal-02743792
Submitted on 3 Jun 2020

HAL is a multi-disciplinary open access L’archive ouverte pluridisciplinaire HAL, est
archive for the deposit and dissemination of sci- destinée au dépot et a la diffusion de documents
entific research documents, whether they are pub- scientifiques de niveau recherche, publiés ou non,
lished or not. The documents may come from émanant des établissements d’enseignement et de
teaching and research institutions in France or recherche francais ou étrangers, des laboratoires
abroad, or from public or private research centers. publics ou privés.


https://hal.inrae.fr/hal-02743792
https://hal.archives-ouvertes.fr

PREMIER SEQUENCAGE D’UN GENOME DE SALMONIDE : LA TRUITE ARC-
EN CIEL

. 1
Guiguen Yann

'INRA, UR1037 LPGP, Campus de Beaulieu, F-35042 Rennes cedex France )
. [ 4

La truite arc-en-ciel (Oncorhynchus mykiss) est une espéce aquacole importante élevée
sur tous les continents. Elle appartient a la famille des salmonidés dont beaucoup d’especes
présentent un intérét agronomique et écologique majeur dans le monde entier. C’est aussi un
organisme modele pour la recherche, et probablement ’espéce de poisson la plus étudiée. Un
consortium frangais, coordonné par ’Inra et impliquant le CEA (Genoscope), le CNRS et les
Ecoles Normales Supérieures de Paris et de Lyon a séquencé et analysé le génome de la truite
arc-en-ciel. Il s’agit du premier séquengage d’un génome de salmonidés. Ce résultat, propose
un nouveau scénario d’évolution des génomes de vertébrés et ouvre des perspectives pour la
sélection en aquaculture.

Une ressource précieuse pour P’évolution des génmomes: La connaissance du
génome de la truite arc-en-ciel apporte un éclairage nouveau sur 1’évolution des génomes de
vertébrés. Les duplications complétes de ces derniers sont des événements qui ont
profondément fagonné le contenu et la structure des génomes, y compris celui de ’homme.
Mais les mécanismes d’évolution d’un génome suite a un tel événement restent mal connus
chez les animaux, en particulier les étapes qui se déroulent au cours des quelques dizaines de
millions d’années qui suivent la duplication. La truite arc-en-ciel est de ce point de vue une
espéce particuliérement intéressante : son génome a connu une duplication compléte
relativement récente (100 millions d’années) qui s’est produite chez 1’ancétre commun de
toutes les especes de salmonidés actuels. La conclusion surprenante de cette étude est que
I'évolution d’un génome de vertébrés aprés duplication compléte est un processus lent et
progressif. Ce résultat est notamment soutenu par le fait qu’en dépit des 100 millions d’années
écoulées depuis cet événement, les deux copies issues de cette duplication restent
étonnamment conservées. Non seulement la structure générale des deux copies est restée tres
semblable, mais le contenu en génes est lui-méme trés conservé, avec notamment de
nombreux cas montrant que les deux copies du géne ancestral sont encore présentes et
fonctionnelles. Ce résultat remet en cause I'hypothése communément admise selon laquelle
I'évolution d’un génome suite a une duplication compléte implique une évolution rapide de sa
structure et de son contenu en génes.

Des perspectives en aquaculture : Le séquencage de ce génome offre également des
perspectives importantes pour le développement d’une aquaculture plus performante et plus
durable, en accélérant 1'analyse des caractéres importants en €levage, 1'identification des génes
responsables et la mise en place de programmes de sélection plus efficaces.

Projet soutenu par un financement de l’/igence nationale pour la recherche (ANR Genotrout, ANR-09-
GENM-001 « Génomique et Biotechnologies Végétales »)
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