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Résumé 

Session : 7 : Biodiversité et évolution 

DIVERSITÉ DE LA BACTÉRIE PHYTOPATHOGÈNE PSEUDOMONAS SYRINGAE 

DANS LES EAUX DE SURFACE, LES NAPPES ET LES BIOFILMS DES RÉSEAUX 

D’IRRIGATION DE BASSE DURANCE 
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 La présence d’agents phytopathogènes dans les habitats non agricoles soulève des  

questions sur leur évolution en dehors de la relation hôte-pathogène, sur les risques 

d’épidémies liés à ces réservoirs et sur les conséquences pour les pratiques agricoles 

(Morris et al. 2009). La bactérie phytopathogène Pseudomonas syringae est un modèle 

particulièrement pertinent pour aborder ces interrogations, vu son cycle de vie lié au cycle 

de l’eau  : cette bactérie a été retrouvée dans les nuages, les précipitations, les cours d’eau  

et les biofilms épilithes (Morris et al. 2007, 2008) ainsi que dans des bassins de rétention 

d’eau d’irrigation dans le sud-ouest en France (Riffaud  et al. 2002). L’ensemble de ces 

données nous a incités à la rechercher dans les réseaux d’irrigation très utilisés en 

agriculture en basse Durance et nous avons montré sa présence dans les eaux de surface et 

les biofilms au cours des saisons. Pour la première fois, nous avons aussi démontré sa 

présence dans les eaux de la nappe alluviale d’Avignon utilisée aussi pour l’irrigation sous 

pression. Bien que les réseaux hydrologiques de surface soient en lien avec les réseaux 

souterrains, les eaux des nappes filtrées par les sédiments sont souvent considérées 

comme indemnes de microorganismes phytopathogènes. L’étude de la d iversité des 

populations isolées (pouvoir pathogène, groupe phylogénétiques), d es communautés 

microbiennes associées (bactéries, microalgues) ainsi que les paramètres physico-

chimiques de l’eau permettront de mieux caractériser cette partie du cycle de vie encore 

inconnue et les flux bactériens entre compartiments qui lui sont associés 
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