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La recherche de virus de plantes herbacées dans des échantillons de plantes aromatiques
(essentiellement lavande et romarin) avait permis de détecter, par des méthodes
immunoenzymatiques, le Cucumber mosaic virus (CMV) dans un romarin sauvage collecté
dans les Alpilles en 2000. Dans le cadre d’une recherche plus large de virus dans des plantes
sauvages, le CMV a de nouveau été détecté dans plusieurs romarins sauvages en 2010 en
Provence. Aucune de ces plantes ne présentait de symptémes de maladie. L’isolat 2000 et les
isolats 2010 présentent les mémes caractéristiques qui permettent de les considérer comme un
groupe nouveau et tres singulier de souches de CMV.

Inoculés a une gamme d’hotes sensibles au CMV, incluant plusieurs Solanacées (tabac,
tomate, poivron, pétunia, Nicotiana benthamiana, N. clevelandii) et Cucurbitacées (melon,
concombre, courgette, pastéque), ainsi que d’autres hotes classiques du virus (basilic,
différents haricots, etc.), ces isolats n’ont infecté que N. benthamiana.

La purification d’ARN viral et d’ARN double brin a partir de N. benthamiana
expérimentalement inoculés, indique la présence de quatre composants présentant des
caractéristiques de migration sur gel d’agarose non dénaturant similaires a celles des ARN du
CMV.

Des amorces permettant d’amplifier la moitié 3’ de I’ARN-3 du CMV ont pu étre utilisées
avec succes. Par contre, plusieurs amorces couramment exploitées pour amplifier d’autres
régions du génome viral (ARN-1 et -2) n’ont pas permis d’aboutir. Pour pallier cette
difficulté, de nouvelles amorces dégénérées ont été dessinées, a partir de I’alignement des
séquences des ARN génomiques des divers groupes et sous-groupes de souches de CMV (I,
IA et IB) ou d’autres cucumovirus (2 groupes de souches de PSV, TAV). Un fragment de la
taille attendue a pu étre obtenu dans tous les cas. Les sequences du géne de capside virale
complet et de régions de I’ordre de 650 nucléotides des genes la et 2a indiquent une
appartenance de ces isolats au genre Cucumovirus. Par contre, chaque région présente environ
80% d’identité de séquence protéique avec leurs homologues des groupes | ou Il. Sur la base
de ces resultats, nous proposons que les isolats collectés sur romarin correspondent a un
nouveau groupe — groupe 11 — de souches du CMV adaptées au romarin.
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