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La manifestation de la résistance est souvent induite par une interaction entre I’h6te résistant

‘et P’agent pathogéne avirulent. Dans de nombreux cas, I’explication moléculaire correspond au

_modele « géne pour géne », décrivant les interactions entre le produit d’un géne de résistance (R),

odé par le génome de fa plante et la protéine d’avirulence, AVR, codée par le génome viral (Flor

n 1942). Le géne de résistance Rx, dont deux loci, RxI et Rx2 ont été identifiés, confere a la

omme de terre une trés forte résistance (résistance extréme) vis & vis des souches communes du

VX (Potato virus X) (Ritter et al., 1991). Dans ce systeme biologique, I’étape de reconnaissance
impligue une interaction entre la protéine Rx, et la protéine de capside, CP, du PVX (molécule |
ficitrice) (Bendahmane et al., 1995). .

Peu d’informations sont disponibles sur les interactions entre les plantes et les virus. Dans le
athosystéme Rx/PVX, la cascade de signalisation et les mécanismes conférant la résistance
emeurent obscurs, méme si il a & montré que la protéine Rx1 inieragit avec la proi€ine
RanGAP2 et que son accumulation nécessite la présence d’autres protéines telles que HSP90, SGT1 1
u encore RAR1 (Hubert et al., 2003 ; Tameling et Baulcombe, 2007 ; Azevedo et al., 2002). L

Le but de ce travail est de caractériser sous deux aspects différents les interactions entre la |
rotéine de capside du virus PVX et le géne de résistance Rx/.

Dans un premier temps, I’effet des variations de séquences naturelles des protéines de
capsides des virus proches du PVX a été analysé et nous avons montré que ces protéines de capside

ont capables d’induire une réponse médiée par Rx1. Par exemple, le White Clover Mosaic Virus
(WCIMV) élicite une résistance chez les plantes portant Rx] similaire & celle induite par le PVX.
Un fragment de 110 acides aminés de la protéine de capside du PVX avait ét€ montré comme
suffisant pour déclencher le phénoméne de résistance hié an géne Rx1 (Baurés et al., 2008). A partir
d'une série de déletions, un fragment de 90 acides aminés de la proi€ine de capside de certains des
Potexvirus (le PVX, le WCIMV et le PepMV), a ét€ mis en évidence comme étant suffisant pour
éliciter la réaction de défense médide par Rxl. Les expériences actuelles consistent a produire en
hactérie les fragments éliciteurs on non, de sorte a étudier leur structure a I’aide d’une combinaison
de différentes méthodes de spectroscopie, telles que le Dichroisme circulaire ou encore fa RMN.
Ces analyscs devraient permettre d’établir une relation entre la structure des différents fragments et
leur activité élicitrice ou non.
Le second objectif de ce projet est d’identifier les génes partenaires nécessaires au
déclenchement de Ia résistance médiée par Rxl. Une banque d”’ADN complémentaires a ¢té créée a
partir de plants de Nicotiana benthamiana de type sauvage ou exprimant le géne RxJ, infiltrées ou
non avec 1’éliciteur minimal du PVX. Un crible avec ’éliciteur minimal a été réalis€ en double
hybride en levure et deux interacteurs ont ét€ identifiés. Les interactions ont ét€ confirmées in vivo
et leur implication dans la voie de signalisation de la résistance lide 4 Rx est en cours de validation.
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