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 La résistance RTM (pour Restricted TEV Movement) bloque le mouvement a longue distance
du Tobacco etch virus (TEV), Lettuce mosaic virus (LMV) et Plum pox virus (PPV) chez
Arabidopsis thaliana (Whitham et al., 1999, Decroocq et al., 2006). Elle est contrdlée par au moins
3 genes (RTM1, RTM2 et RTM3), exprimés uniquement dans le phloéme (Chisholm et al., 2001),
qui ont &€ clonés. RTM1 code pour une lectin-like protcine (Chisholm et al., 2000), RTM2 pour une
protéine ayant des similarités avec des small heat shock proteins (Whitham et al., 2000) et RTM3
pour une MATH domain-containing protein (Cosson et al., 2010). De fagon remarquable, une
mutation dans un de ces génes est suffisante pour abolir la résistance, suggérant que ces genes sont
interdépendants pour bloquer le mouvement a longue distance des potyvirus. La mise en évidence
‘d’interaction entre RTM1 et RTM3 sugggre que ces protéines forment un complexe (Cosson et al.,
-2010).

Dans le but de mieux comprendre le mécanisme de cette résistance, nous avons entrepris le
“séquengage de ces 3 génes dans une trentaine d’accessions d’ Arabidopsis, sensible ou résistante an
LMV. Nous avons pu ainsi identifié par des tests de complémentation des alleles RTM non
fonctionnels, permettant de déterminer les domaines fonctionnelles des protéines RTM dans le
“mécanisme de résistance. Par une étude génétique, nous avons également montré I’implication d’au
“moins 2 nouveaux génes RTM, RTM4 et RTMS, cartographiés sur les chromosomes let2,dansle
- blocage du mouvement & longue distance du LMV.

Finalement dans un objectif d’apporter des éléments sur le rdle physiologique potentiel des
facteurs RTM, indépendamment d’un contexte d’infection virale, 1'analyse d’études
transcriptomiques concerpant les 3 génes RTM présentes dans différentes bases de données, a
révélé des modifications d’expression de ces 3 génes, ainsi que de leurs homologues, lors de stimuli
hormonaux. Ces analyses ont aussi permis d’identifier un panel de génes dont ’expression suit
parfaitement celle des génes RTM et qui se présentent de ce fait comme de potentiels candidats
pour interagir avec les 3 génes RTM connus.
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