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Pourquoi une résistance polygénique est-elle plusichble qu’une résistance
monogénique ?

Julie Quenouille"?, Josselin Montarry*, Alain Palloix? et Benoit Moury*
1 INRA Avignon, Unité de pathologie Végétale, UR 407
2 INRA Avignon, Unité de Génétique et AmélioratioasdFruits et Légumes, UR 1052

La création et |'utilisation de variétés de plarntéses qui résistent aux parasites est le
moyen de protection des cultures le plus respextudes ressources naturelles et de
'environnement. Cependant ces résistances pergdarfois leur efficacité du fait de
'adaptation des bioagresseurs ciblés. Dans ledeasmaladies induites par des virus, le
contournement de la résistance peut étre rapi@eseae leur taux élevé de mutation et de la
grande taille de leurs populations. Notre équipéc@mment montré, chez le pathosysteme
virus Y de la pomme de terre (PVY)/pime@apsicum annuum), que des génes de résistance
a effet partiel augmentent fortement la durabdi€la résistance conférée par un gene majeur
(pvr23). Dans ce contexte, nous proposons de caractdasemécanismes d’'action des
facteurs génétiques contrélant la durabilité ddefa de résistancevr2s en testant trois
hypothéses.

La premiere hypothése est que davantage de mudaeraient nécessaires pour que le
virus s’adapte a la résistance polygénique parad@pla résistance monogénique. Un test de
compétition entre des simples et des doubles nauthnfacteur d’avirulence (VPg) chez des
plantes porteuses de la résistance polygénique=da Esistance monogénique a été réalisé.
Les résultats ont montrés que, bien gu’une seutation soit suffisante pour permettre au
PVY de s’adapter a la résistance monogénique cdmfgarmpwvr2s, il est avantageux pour le
PVY de cumuler une deuxieme mutation pour s’adaptarrésistance polygénique.

La deuxieme hypothése est que la résistance moipgéselectionnerait les variants
viraux les mieux adaptés plus rapidement que lastegse polygénique. Le test de
compétition décrit ci-dessus montre effectivemeam: tps doubles mutants (mieux adaptés)
sont sélectionnés plus rapidement chez la résistamenogénique que chez la résistance
polygénique et nous permettent donc de validee ¢gfpothese.

La troisieme hypothése est que la résistance poiggé est plus efficace que la
résistance monogénique. Le virus se multipliantn®activement dans le premier type de
plantes, la probabilité qu’il accumule les mutasioresponsables du contournement est
moindre. Cette hypothése sera testée a l'aide derl&lation entre les facteurs génétiques
impliqués dans l'efficacité de la résistance pHeiet ceux augmentant la durabilité ple?2s.

Ces travaux fournissent des connaissances sur lésanismes biologiques
responsables de la meilleure durabilité de la t&ste polygénique avec comme objectif de
préserver la durabilité des génes majeurs de aésistexploités dans les programmes de
sélection.
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