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L’oomycète Bremia lactucae (Regel), est le principal pathogène de Lactuca sativa, espèce 

incluant les divers cultigroupes commerciaux (beurre, batavia, feuille de chêne…). La laitue étant un 

légume feuille consommé frais, l’utilisation de fongicides est très limitée.  Par conséquent, les 

sélectionneurs ont utilisé la lutte génétique pour limiter les attaques de Bremia lactucae et en particulier, 

des résistances totales spécifiques à des races pathogènes. Sous cette pression de sélection, les 

populations de Bremia ont montré une rapide adaptation aux résistances hôtes qui se sont avérées peu 

durables. A l'heure actuelle, les connaissances sur B. lactucae sont insuffisantes pour prédire les 

évolutions des virulences, raisonner les résistances à cumuler dans les génotypes ou proposer une 

gestion spatio-temporelle des variétés selon leurs résistances au Bremia. Ainsi, une étude de la diversité 

génétique des populations de Bremia a été initiée pour déterminer l’influence des forces évolutives 

(migration, dérive, recombinaison sexuée) chez cette espèce diploïde à haute capacité clonale. Dans 

cette optique, des marqueurs neutres SSR (Simple Sequence Repeat) et AFLP (Amplified Fragment 

Lenght Polymorphism) ont été mis au point. Différentes populations françaises ont été génotypées et les 

résultats préliminaires montrent une variabilité génétique assez faible, suggérant une reproduction 

clonale. L'analyse de cette diversité permettra d'acquérir des connaissances sur les stratégies d’évolution 

du Bremia en Europe et permettre une meilleure gestion des résistances disponibles, en particulier par le 

choix des gènes de résistance à cumuler dans une variété. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 


