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Résumé 
 
La croissance musculaire chez les  poissons procède non seulement de l’hypertrophie des fibres 
musculaires qui sont mises en place pendant la période embryonnaire mais aussi et surtout de la 
formation de nouvelles fibres qui s’additionnent continûment dans le myotome. Cette néoformation de 
fibres, qui n’est pas observée chez les amniotes, est appelée hyperplasie musculaire. L’hyperplasie 
musculaire est d’abord restreinte aux domaines périphériques du myotome de la larve avant d’être 
étendue, de façon mosaïque, à tout le myotome. Pour caractériser le transcriptome associé à 
l’hyperplasia musculaire nous avons comparé le transcriptome du tronc de larve de truite (où prédomine 
un myotome très hyperplasique) avec du muscle d’animaux adulte (modérément hyperplasique) et avons 
ensuite procédé à des hybridations in situ à haut débit destinées à identifier parmi les gènes surexprimés 
dans le tronc « hyperplasique » ceux qui sont spécifiquement transcrits dans les aires périphériques de la 
larve. Quelques aspects de génomique fonctionnelle sur cette thématique seront présentés au cours de 
l’exposé.  
 
 
Principaux résultats obtenus et applications envisageables 
 
Nous avons identifié une vingtaine de gènes  qui sont exprimés spécifiquement à la surface du myotome 
(dermomyotome)  et/ou dans les régions latérales  d’hyperplasie. Ces gènes codent des régulateurs 
transcriptionels, des protéines membranaires ou des facteurs sécrétés.   
 
 
Perspectives 
 
Dans un souci d’optimisation de la production des donnés  nous allons recenser les transcrits  présents 
dans les régions périphériques du myotome au moyen de la capture laser et en recourant ensuite à des 
hybridations sur de nouveaux supports de truite (60K) Agilent. Les tests fonctionnels des gènes candidats 
seront poursuivis principalement par knock-down. 
 




