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Les allèles de Cervil au niveau des cinq régions chromosomiques les plus intéressantes ont ensuite 

été introgressés dans trois lignées élites par sélection assistée par marqueurs. Le transfert dans trois fonds 
génétiques (les lignées récurrentes présentent essentiellement des différences de fermeté, de durée de 
conservation et d’architecture de plante), permet de se rapprocher des pratiques des sélectionneurs qui 
chercheront, à partir des régions intéressantes détectées, à améliorer différentes lignées simultanément, et 
non pas seulement celle ayant servi à la détection de QTL. Des prototypes possédant une à cinq régions 
introgréssées ont été produits et évalués pour leur qualité (Lecomte et al, 2004, Theor Appl Genet, 109 : 
658-668). A l’issue des différentes évaluations, il est apparu que la stabilité des QTL, aussi bien en 
générations avancées de sélection que dans différents fonds génétiques, est très variable. Moins de la 
moitié des QTL détectés initialement ont été retrouvés dans les générations avancées. Néanmoins,  les 
meilleurs individus d’après leur performance phénotypique possédaient les allèles Cervil pour la plupart des 
régions d’intérêt. Les résultats de cette étude tendent à montrer que les caractères de qualité seraient 
contrôlés par de nombreux QTL à effets faibles, finement liés et dont l’expression dépend en partie de 
l’environnement et d’interactions entre gènes.  

Cette étude a produit des prototypes aux qualités améliorées et fourni aux sélectionneurs des 
informations qui peuvent aider la sélection d’une caractéristique aussi complexe que la qualité 
organoleptique. Les fruits des lignées sélectionnées sont certes dotés d’une qualité organoleptique 
supérieure, mais également d’un calibre inférieur à celui attendu, ce qui n’est pas acceptable dans les 
conditions commerciales actuelles. La compréhension de l’antagonisme poids du fruit – teneur en sucres 
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doit donc être approfondie, notamment par l’intermédiaire d’une approche physiologique et par cartographie 
fine+�
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Si l’amélioration variétale constitue une première étape dans l’amélioration de la qualité 
organoleptique de la tomate, il ne faut pas exclure l’influence de nombreux autres paramètres. Le suivi de 
règles optimales pour la conduite des cultures, le choix du stade de récolte, la conservation après récolte et 
la commercialisation sont en effet également déterminants pour le niveau de qualité final de la tomate. Par 
conséquent, c’est par l’intermédiaire d’une approche multidisciplinaire, combinant la génétique, la 
physiologie, la technologie et l’agronomie que la compréhension et la maîtrise de la qualité organoleptique 
pourront progresser. 

Enfin, l’amélioration de la qualité organoleptique de la tomate ne sera valorisée qu’à condition d’être 
reconnue dans le circuit commercial. Cette reconnaissance peut passer par la création de labels de qualité 
identifiables par le consommateur, mais aussi par la création de nouveaux segments de marché. En effet, à 
l’image des tomates grappes qui ont su se faire une place et une réputation sur le marché de la tomate, le 
calibre intermédiaire de tomates dotées d’une qualité organoleptique supérieure pourrait tout aussi bien 
favoriser leur succès ! 
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