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Diversité des Xanthomonas associés aux semences de haricot : caractérisation du
pathovar phaseoli et de populations non-pathogénes

Manceau C.(1), Horvais A.(z), Germain R.(3) et Olivier V.4)

(1) INRA station de pathologie végétale, 42, rue Georges Morel, 49071 Beaucouzé. (2) Plate-
forme de biotechnologie, laboratoire de génie génétique, CHRU, Batiment Montéclair, 49033

Angers cedex. (3) Etablissements Vilmorin, La Ménitré, 49250 Beaufort en vallée. (4) SNES-
GEVES, rue Georges Morel, 49071 Beaucouzé,

La structure des populations de Xanthomonas associées aux haricots et la spécificité des
amorces PCR développées dans le cadre d'un projet financé par le "CPER Pays de la Loire,
94-98" pour la détection de Xanthomonas axonopodis pathovar phaseoli agent de la graisse
commune du haricot, ont été étudiées sur une collection de 125 souches de Xanthomonas.
Cette collection était constituée de 9 souches de référence : 7 X, a. pv. phaseoli (haricot), 1 X,
a. pv. vesicatoria (tomate), 1 X. campestris pv. campestris (chou), et de 116 isolats de
semences de haricots. Ces isolats, fournis par Vilmorin et la SNES, étaient isolés de lots
commerciaux d'origines trés divers.

Seulement 50% des isolats identifiés & X. a. pv. phaseoli aprés une caractérisation succincte
(aspect des colonies, hydrolyse de l'amidon et de la gélatine, activité B-glucosidase)
provoquaient des symptomes typiques de maladie sur haricot. Les haricots réagissaient vis-a-
vis des autres souches soit sans développer de symptémes macroscopiques soit en
développant des taches d'hypersensibilité.

Le marqueur génétique spécifique révélé par les analyses PCR a été détecté chez toutes les
souches pathogénes (fuscans et non-fuscans) et seulement chez celles-ci.

L'analyse de la diversité des caractéres biochimiques des souches a été effectuée avec le

systéeme Biolog GN®. Le systéme d'identification Biolog® ne permet pas d'identifier les
souches au niveau du pathovar. L'analyse numérique des résultats obtenus par la culture des

souches sur les plaques Biolog® a cependant montré que les souches pathogénes du haricot
constituaient un groupe distinct des isolats non-pathogénes. Les isolats non-pathogénes sont
capables de métaboliser plus de substrats que les souches pathogeénes du haricots. Ce résultat
suggeére que les souches pathogeénes constituent une population qui aurait perdu des capacités
métaboliques de fagon concomitante a I'acquisition de la virulence sur haricot.

En conclusion, une population de Xanthomonas complexe est associée au haricot dont une
partie seulement est pathogéne. Un profil biochimique unique ne peut pas étre associé au
pathovar phaseoli. Par contre, le marqueur génétique reconnu par le test PCR est spécifique
des souches pathogenes. Il constitue un outil performant pour le contrdle sanitaire des lots de
semence. L'étude du réle dans la pathogénie vis-a-vis du haricot des génes associés & ce

marqueur génétique est envisagg.
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