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Recherche de parenté chez 
les arbres forestiers

D’après : Gerber, S., Latouche-Hallé, C., Lourmas, M., Morand-Prieur, M.-E., Oddou-Muratorio, S., Schibler, L., Bandou, E., Caron, H., Degen, B., Frascaria-Lacoste, N., Kremer, A., Lefevre, F., Musch, B. (2004). .
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A quoi ça sert ?
 Suivre les déplacements du pollen et des graines et mesurer 

leur distance de dispersion.
 Vérifier l’identité génétique des arbres créés par croisement 

dirigé dans les programmes de sélection.
Pourquoi ?
 Prédire l’évolution des populations d’arbres et mesurer 

l’action que peut avoir l’homme par sa gestion sylvicole.
 Mieux gérer et conserver la diversité génétique des arbres 

forestiers
Grâce à :
 Des informations de distance entre les arbres parents, la 

direction du vent, la phénologie …
 Des marqueurs très variables de l’ADN => carte d’identité  

des individus parents (mère, père, descendants).
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Exemple de détermination de paternité à l’aide de marqueurs moléculaires. Les pères 1 et 
2 sont exclus car ils ne disposent pas des bons allèles au locus 3 ; de même pour le père 4 
et le locus 2. Le père 3 est en revanche compatible aux 3 loci avec le profil du descendant.
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