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L’acide caféique O-méthyltransférase (COMT) est une enzyme impliquée dans la production des 

unités syringyles lors de la biosynthèse des lignines [1]. Elle est également proposée comme 

participant à la synthèse de l’acide férulique (AF) par la méthoxylation de l'acide caféique [2]. L’AF 

est un composé important dans l’architecture de la paroi végétale des graminées par son implication 

dans la réticulation des arabinoxylanes et la liaison entre les arabinoxylanes et les lignines. Chez 

Brachypodium distachyon, plante modèle pour l’étude des céréales, les COMTs sont codées par une 

famille multigénique. Afin de déterminer si le même gène est responsable à la fois de la synthèse des 

lignines et de celle de l’AF et s’il existe des isoformes présentes et nécessaires de l’enzyme dans les 

différents tissus de la plante, les COMTs de Brachypodium distachyon sont étudiées. L'analyse 

phylogénétique a montré que Bradi3g16530 est similaire aux autres COMTs de céréales impliquées 

dans la biosynthèse des lignines. L’analyse de l’expression des gènes a montré que ce gène est 

exprimé dans les tissus végétatifs et dans le grain. Quinze lignées mutées ont été identifiées en 

appliquant la méthode du TILLING à la banque de mutants ponctuels de l’IJPB à l’INRA de 

Versailles. Chez deux de ces lignées, une diminution de la quantité de lignines additionnée à une 

modification de la composition des lignines, une accumulation de résidus 5-OHG caractéristique d'une 

déficience en enzyme COMT et une diminution de la quantité d'acide p-coumarique sont observées 

dans les tiges et dans les grains mais aucun impact sur la quantité de l’AF. L’effet de la mutation sur 

l’activité enzymatique de la COMT est en cours d’étude par la mesure de l’activité de la protéine 

recombinante et par la complémentation du mutant omt1 d’Arabidopsis thaliana. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
 

[1] J.-M. Humphreys et al. (1999) Proc. Natl. Acad. Sci. USA, 96, 10045-10050. 

[2] K. Inoue et al. (1998) Plant Physiol., 117, 761-770. 

C19 


