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Figure 21.5.6.A
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Figure 21.5.6.B
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Figure 21.5.7

Motif CymR B.cereus ATCC14579

ssuB aATAAAACCTAGTTGACTTATCGGAAATAttt
yrrT gATAAAACCGATAAGAAAAAGGGGAATTTttat
tcyP CTTATATTCTATATAACAGATTGGAATTAGJY
1uxs gTTATATCatATTGGATATAACGGAATTAaatt
cysK tTAATCGAGAATTTGTAATAAGGGAATTAAgA]
cysH ATTATTTTATTTTATAAAAAAGGAATTGCC
BC1090 TAAATgCatATAAATTAGAATGGAATggA

consensus WTAWWNNNNATWNRWNANANNGGAATT
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