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Le protéome de la paroi des grains de Brachypodium distachyon : focus sur les protéines
impliquées dans le remodelage des polysaccharides.
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Les oligosaccharides précurseurs des polysaccharides pariétaux, a I’exception de la cellulose, sont
synthétisés au niveau de I’appareil de Golgi puis transportés et assemblés en polysaccharides de plus
grande taille dans les parois. Parallélement, de nombreux remodelages de ces polymeéres sont initiés
dans les parois afin de répondre aux différents besoins physiologiques de la plante au cours de son
développement. Les acteurs de ces processus sont encore mal connus et leur identification apparait
indispensable a une meilleure connaissance de la mise en place des parois. Les parois des grains de
céréales, bien que ne représentant que 3 a 8% des grains, interviennent dans les procédés de
transformation des grains et la qualité des produits finis. Ces parois font partie des fibres alimentaires
et ont aussi un impact sur la qualité nutritionnelle des produits céréaliers. Au cours de ce travail nous
avons entrepris une analyse de protéomique subcellulaire de la paroi des grains de la plante modéle
des graminées Brachypodium distachyon. Parmi les 606 protéines identifiées, 299 sont prédites
sécrétées. Ces protéines sécrétées sont distribuées dans 8 classes fonctionnelles, les protéines
supposées agir sur les polysaccharides pariétaux étant les mieux représentées. Parmi celles-ci sont
retrouvées de nombreuses glycosyl hydrolases, mais aussi des expansines et des peroxidases qui
pourraient également étre impliquées dans le remodelage des parois. Environ la moitié des protéines
prédites sécrétées identifiées dans cette analyse de protéomique sont retrouvées uniquement dans les
parois des grains, et complémente donc celle réalisée précédemment sur les tiges et feuilles de
Brachypodium. Rassemblées, ces données conduisent a un protéome global de la paroi de
Brachypodium atteignant un total de 460 protéines, et représente le protéome pariétal le plus
conséquent chez les monocotylédones a ce jour.




