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Christelle Robinet

INRA, UR633 Zoologie Forestiere, F-45075 Orléans, France

Le nématode du pin, Bursaphelenchus xylophilus, découvert prés de Lisbonne en 1999, est
actuellement présent sur une grande partie du Portugal continental, sur I'lle portugaise de Madere et
sur quelques localités espagnoles. Il cause des dégats et des pertes économiques considérables, et
continue a progresser malgré toutes les mesures mises en ceuvre pour le contenir. Il est donc
important de mieux comprendre ses capacités d’expansion afin d’anticiper sa progression et de
mettre en place les moyens les plus appropriés pour éviter I'invasion de nouveaux territoires. Tres
peu de données étant disponibles en Europe, un travail préliminaire basé sur I'historique d’invasion
du nématode en Chine avait été conduit afin d’estimer les risques d’expansion en Europe. Grace aux
travaux actuellement menés dans le cadre du projet Européen REPHRAME, le modele d’expansion
peut maintenant étre calibré sur les données Européennes mais il peut aussi étre amélioré pour
prendre en compte les différents mécanismes. Le modele d’expansion est construit en combinant
différents modeles décrivant notamment la survie larvaire, I'émergence, la croissance, la distribution
et la dispersion de l'insecte vecteur Monochamus galloprovinciallis, la transmission du nématode
ainsi que I'expression de la maladie a partir des données obtenues par différentes équipes de I'INRA
(Orléans, Bordeaux, Sophia Antipolis) et des partenaires étrangers (Forest Commission Research
Agency, UK). Ce modele devrait nous permettre d’identifier les barriéres et les corridors a la

dispersion ainsi que les facteurs clés dans la progression du nématode et de la maladie. Enfin, I'effet

de différents scénarios de contrdle du nématode pourrait étre testé.



