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Le mildiou de la vigne, causé par l’Oomycete Plasmopara viticola, est une maladie 
importante contrôlée par l’application de fongicides. Une alternative plus économique et 
plus respectueuse de l'environnement est l’utilisation de variétés résistantes. Cependant, 
toutes les variétés de vignes cultivées européennes (Vitis vinifera) sont sensibles au 
mildiou, et la résistance doit être introduite à partir d’autres Vitaceae à travers des 
programmes d’amélioration qui garantissent le maintien des caractéristiques désirables et 
une résistance durable. 
Les variétés de plantes résistantes aux pathogènes se caractérisent par posséder de 
gènes de résistance (R). Pour la plupart des cas, ces gènes reconnaissent des protéines 
du pathogène dites d’avirulence (Avr). Chez les midious, les protéines Avr forment une 
famille très large d’effecteurs qui évoluent rapidement, ce qui conduit souvent au rapide 
contournement des gènes R quand ils sont déployés individuellement [1,2]. L’isolement et 
caractérisation des gènes Avr correspondant aux gènes de résistance connus permet 
d’estimer le potentiel de durabilité de la résistance par l’analyse de la variabilité de ces 
effecteurs dans les populations de mildiou et aussi sur la base du coût sur la pénalité 
imposée sur le pathogène par le gène de résistance. Par ailleurs, dans l’étude de 
l’interaction entre la pomme de terre et son mildiou il a été montré que l’identification des 
protéines les plus conservées du répertoire des effecteurs des mildious peut conduire à 
l’identification, la caractérisation fonctionnelle et le clonage de gènes de résistance à large 
spectre, potentiellement plus durables [3]. 
La caractérisation des effecteurs de P. viticola et l’identification de gènes Avr est donc 
importante pour optimiser le potentiel de durabilité des nouvelles variétés résistantes. La 
démarche suivie pour l’identification, caractérisation fonctionnelle et analyse de la 
variabilité des effecteurs du mildiou de la vigne sera présentée. 
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