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Identification of eQTL and pQTL on the fatty
liver of mule ducks

CONTEXT

i In France, 95 % of the fatty liver production comes from the mule duck. It is a sterile hybrid stemming
from a cross between a common female duck (Anas Platyrhynchos) and a muscovy drake (Cairina
Moschata). Consequently, genetic improvment of the fatty liver quality has to be done through the

genetic selection of the parents. The knowledge of the gene expression mechanisms on mule ducks
= | could help in the adjustment of the genetic selection.
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AIM : To understand the influence of mule duck gene expression on the quality traits of the fatty liver

STRATEGY

Experimental design / Data to be studied
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Methodology
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Briefly
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Résumé

Le canard mulard, a l'origine de 95 % de la production frangaise de foie gras, est un
hybride stérile issu du croisement d'une cane commune (Anas platyrhynchos) et d'un
canard de barbarie (Cairina moschata). L'objectif de ce projet de thése est de
connaitre l'influence de I'expression du génome du canard mulard sur les caractéres
de production de la filiere « canards gras», & différents niveaux (transcrits,
protéines). Le projet repose sur un dispositif animal de canes communes backcross
pour lequel 17 QTL (Quantitative Trait Loci) liés a 8 caractéres de qualité du foie
gras ont été mis en évidence. Il s'agira d'étudier les régions génomiques portant ces
QTL par deux approches complémentaires: une analyse protéomique avec une
détection de QTL d'expression de protéines (pQTL) et une analyse
transcriptomique avec une détection de QTL d'expression de transcrits (eQTL). Le
but de ces analyses est d'identifier les relations existant entre dune part,
protéome et transcriptome, et d'autre part, les régions génomiques affectant les
caractéres de qualité du foie gras, ainsi que les voies métaboliques.



