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Les techniques de marquage et de cartographie génétiques ont permis de repérer les
régions chromosomiques (ou QTL) directement impliquées dans les caractéres de
résistance observés au sein de la famille des Vitacées. L'INRA a ainsi identifié plusieurs
QTL de résistance, pour le mildiou ou pour I'oidium, chez des vignes d’origine américaine
(Muscadinia rotundifolia, Vitis riparia) ou asiatique (Vitis amurensis). lls seront présentés
sur la carte génétique de référence de la vigne.
La connaissance de ces régions chromosomiques permet de développer des marqueurs
moléculaires dont le polymorphisme allélique rend fidélement compte de la
présence/absence du caractére de résistance déterminé par ces régions. Il s’agit en
particulier de marqueurs de type microsatellite, qui constituent alors des outils de sélection
assistée par marqueurs (SAM), particulierement efficaces et rapides a mettre en oeuvre.
Nous illustrerons enfin les progrés apportés par la SAM dans le cadre de la création de
variétés de vigne résistantes aux maladies :

- Réduction considérable du temps nécessaire et du colt attaché au tri des
descendances.

- Possibilité de traiter des effectifs tres élevés, de plusieurs milliers d’individus par
an

- ldentification des individus en fonction des QTL de résistance qu’ils portent ou
dont ils ont hérités. Le marquage moléculaire supplante de ce point de vue I'évaluation
phénotypique, car pour un individu résistant, cette derniére ne permet pas de savoir si un
ou plusieurs QTL de résistance sont présents dans son génome.
Grace a cette propriété décisive, la SAM permet de pyramider des génes de résistance et
ainsi de sélectionner des variétés a résistances plurigéniques.
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