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Déterminants moléculaires impliqués dans la spécificité de la transmission ?

En plus du GFLV, un autre népovirus, |"Arabis mosaic virus (ArMV) est impliqué dans la
maladie du court-noué. Ces deux virus partagent une organisation et une expression
genétique tres proches mais sont transmis spécifiguement par deux nématodes différents.
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Le Grapevine fanleaf virus (GFLV), un nepowrus est le principal agent
responsable de la maladie du court- noué. Il est transmis naturellement de
vigne a vigne par des nématodes ectoparasites, petits invertébrés du sol, qui

" objectif du projet est de définir les bases moléculaires de la spécificité d'interaction entre
un Nepovirus et son nématode vecteur en utilisant comme modele d'étude les couples
GFLV/X. index et ArMV/X. diversicaudatum. Nous cherchons a identifier le ou les génes
viraux impliqués dans la spécificité de transmission du virus par son nématode vecteur ainsi
qu’a définir leur(s) domaine(s) d’interaction. La connaissance de |la nature des interactions
virus—vecteurs constituent des sources potentielles d’innovations biotechnologiques pouvant
permettre la lutte contre cette maladie.
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La capside du virus détermine la spécificité de la transmission
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La capside est le seul
déterminant de Ia
spécificité de la
transmission du GFLV
et de I'ArMV.

=gy CONNaissance de la structure tridimensionnelle de
la capside indispensable pour poursuivre
I"identification des déterminants viraux en contact
avec la cuticule du nématode.

Des ARN2 recombinants ont été développés en remplacant les séquences codantes du GFLV par les séquences codantes correspondantes de 'ArMV. La
transmissibilité des virus chimériques produits a partir de ces ARN recombinants a été évaluée avec les 2 especes de nématodes en utilisant le test de
transmission en condition contrbolée développé au laboratoire.

Une cavité a la surface de la particule virale : le site de reconnaissance de la particule virale dans le nématode ?
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Conclusion-Perspectives

En combinant des approches structurales et de génétique fonctionnelle ciblant le gene codant pour la capside, nous avons identifié a la surface de la particule virale un motif
structural en forme de cavité, essentiel a la transmission du GFLV. Ce résultat majeur correspond a l'identification des premiers domaines impliqués dans la transmission d’'un
virus appartenant a la famille des Nepovirus et intégrant les données de structures 3D résolues de ces virus. L'ensemble de ce travail a permis de suggérer un mécanisme
moléculaire de la transmission des népovirus par les nématodes et ouvre la voie vers le recherche du récepteur correspondant chez le nématode.
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