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Les facteurs d’initiation de la traduction, appartenant aux familles eIF4E et eIF4G, jouent un rôle 

prépondérant dans la multiplication de plusieurs virus (Potyvirus, Bymovirus, Sobemovirus…) 

possédant une protéine VPg à l’extrémité 5’ de leur génome (Truniger et Aranda, Adv. Virus Res. 

2009). 

L’implication potentielle de ces facteurs chez les polérovirus (famille des Luteoviridae), virus 

limités aux cellules du phloème et possédant une protéine VPg, a été analysée en suivant 

l’accumulation des virus chez des mutants d’A. thaliana affectés dans l’expression de ces facteurs. 

Les deux polérovirus étudiés, le virus de la jaunisse du navet (Turnip yellows virus ou TuYV) et le 

virus de la jaunisse modérée de la betterave (Beet mild yellowing virus ou BMYV), ont été inoculés 

par puceron à neuf mutants knock-out d’Arabidopsis pour les gènes suivants : eIF4E1, eIF4E3, 

eIF(iso)4E, nCBP, eIF4G, eIF(iso)4G1 et eIF(iso)4G2. L’accumulation des virus dans les plantes a 

été analysée par ELISA et par RT-PCR quantitative. 

Les résultats obtenus mettent en évidence l’implication des facteurs d’initiation de la famille 4G 

dans le cycle viral du TuYV avec un rôle prépondérant de eIF(iso)4G1. Ce résultat est confirmé par 

des expériences de double hybride dans la levure qui montrent que des précurseurs de la protéines 

VPg du TuYV se lient spécifiquement à eIF(iso)4G1. Pour le BMYV, un polérovirus très proche du 

TuYV, la nature des facteurs d’initiation de la traduction impliqués dans le cycle viral semble 

différente. Même si les facteurs d’initiation de la traduction appartenant à la famille 4G sont 

nécessaires au bon développement de l’infection virale, le facteur eIF4E1 participe activement au 

processus. Des tests d’infection de protoplastes sont actuellement en cours, afin d’identifier l’étape 

du cycle viral (mouvement ou réplication/traduction) affectée dans les plantes mutantes. 

Cette étude semblerait montrer que deux virus très proches appartenant au même genre, recrutent 

différents facteurs d’initiation (i.e., famille 4E vs. 4G) pour effectuer leur cycle viral. Ces deux 

virus infectant des plantes d’espèces différentes, il sera intéressant d’étudier le rôle des facteurs 

d’initiation de la traduction dans la détermination de la gamme d’hôtes. 


