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La viticulture française est dans l’obligation de réduire la quantité de pesticides utilisée 
dans la protection dirigée contre les deux principales maladies foliaires que sont le mildiou 
et l’oïdium. La création de variétés de vigne résistantes à ces pathogènes est une voie 
d’intérêt pour répondre à cet enjeu d’avenir. Les variétés actuellement cultivées sont 
toutes sensibles à ces maladies alors que des résistances totales ou partielles ont été 
observées dans des espèces apparentées. Le genre Vitis constitue ainsi un réservoir de 
ressources génétiques considérable qui peut être exploré afin d’améliorer la vigne cultivée 
pour la résistance aux maladies.  
En 2000, l’INRA a lancé un programme d’innovation variétale dont l’objectif est de 
favoriser le développement d’une viticulture durable, économe et respectueuse de 
l’environnement. Ce programme s’appuie sur l’identification de sources de résistance puis 
sur l’étude du déterminisme génétique de leur résistance. Cette approche nécessite des 
méthodes de génotypage et des méthodes de phénotypage destinées à évaluer le niveau 
de résistance d’une plante. Les méthodes de génotypage sont communes à toutes les 
espèces et adaptées à l’analyse à haut débit alors que les méthodes de phénotypage sont 
spécifiques de l’interaction plante-pathogène et réalisées avec un faible débit. 
Pour pallier à ces faiblesses, il a été développé une plateforme de phénotypage dédiée à 
l’étude de la résistance au mildiou et à l’oïdium. Cet outil permet de produire de grandes 
populations de plantes élevées dans des conditions contrôlées, d’augmenter le débit, 
d’améliorer la précision et la reproductibilité de l’évaluation de la résistance mais aussi de 
réduire le temps et l’espace nécessaires. Cet outil devrait permettre de continuer à réaliser 
l’inventaire des sources de résistance et pour certaines d’entre elles, de cartographier des 
QTLs de résistance sur le génome. Ces données permettront d’accélérer et de mieux 
orienter la sélection.  
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