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L’apparence d’un arbre (phénotype) est déterminée 

par l’environnement et par son patrimoine génétique (génotype) 

hérité à part égale de ses parents 

Comme tout être vivant, il 

est constitué de cellules 

qui possèdent un noyau. 

Celui-ci contient le 

patrimoine génétique au 

sein des chromosomes. 

Ces chromosomes sont 

constitués d’ADN1, 

molécule complexe 

composée de 4 briques 

élémentaires : 

les bases A, T, G, C2. 

La séquence de 

ces bases sur 

l’ensemble des 

chromosomes 

constitue le 

génome.  

Les séquences de bases sont 

organisées en gènes. Ce sont les 

unités élémentaires de l’hérédité.  

Les modifications des 

protéines peuvent 

altérer leur fonction 

dans la cellule. 

La diversité de ces modifications 

et l’environnement changeant 

expliquent la variabilité du 

phénotype. 

1 ADN : Acide désoxyribonucléique 
2 Les bases A, T, G, C : adénine, thymine, guanine et cytosine 

… … 

Chaque individu possède 

2 copies du même gène. Ces 

copies, chacune héritée d’un des 

parents, peuvent être différentes 

et varier entre individus. 

Les variations, appelées allèles,  

apparaissent par mutation. 

Les gènes, supports de l’hérédité et 

mémoire de l’évolution 

 

         Chez le peuplier, 

      il existe 19 paires  

de chromosomes. 

 

 

         Le peuplier possède  

un génome d’environ 

500 millions de bases. 

 

         Le peuplier possède  

environ 45 000 gènes. 

 

A ce jour, il n’y a que  

5 à 10% des protéines  

dont on connaît la fonction. 

Les différences entre 

allèles sont traduites en 

différentes formes de 

protéines. 

mutation 

 

Chez le peuplier, la 

modification d’une protéine 

entraîne une plus grande 

sensibilité à la rouille foliaire  


