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SUJET de THESE

La detection de QTL nécessite une planification expérimentale qui peut évoluer en fonction de la
densité des cartes. L'objectif de la thése est l'identification des zones du génome expliquant la
variabiliteé en exploitant soit la co-ségrégation, intra famille, de marqueurs moléculaires et de
caractéres quantitatifs (analyses de liaison, LA) soit le déseéquilibre de liaison (LDLA) réalisé.

Le travail se concentre sur une situation oli un protocole de primo localisation par analyse de
liaison & donné des premiers résultats, qu'il faut affiner (en termes de localisation du QTL). Le
protocole de primo localisation consiste en un ensemble de familles de demi-frére de pére, avec
une application a des ovins Mérinos mesures sur des caractéristiques de |z laine.

Dans la premiére partie, plusieurs analyses avec différentes méthodologies ont été réalisées dans
le cadre de 'analyse de liaison. i) 'hypothése de un QTL affectant un caractere a été retenue pour
plusieurs caractéres de production de laine pour des marqueurs localises sur OAR1 et sur OAR11
Un QTL a aussi éte detectee sur le OAR4. i) les tests de hypothése de deux QTLs contrélant un
caractere ont confirme le resultat précédents et démontré la présence d’'un autre QTL sur OAR11.
iil} l'existence de QTLs pleiotropes (qui contrélent plus d'un caractéres) a été retenue pour OAR1.

Dans le deuxieme partie, des populations possédant des structures familiales et des informations
marqueurs correspondant aux donnees réelles ont eté simulées en supposant un déséquilibre de
liaison, afin de mesurer ce que peut apporter les méthodes LDLA dans ce contexte. L. efficacité du
LDLA par rapport au LA (évaluée en terme de précision de la localisation), a été établie avec des
comptages du type biais et MSE.

Formations suivies au cours de la thése

< Détection de Quantitative Trait Loci chez les animaux d'elevage (Agrocampus Rennes; 2007)

¢ Analyse génétique de caractéres complexes dans le domaine animal (Agrocampus Rennes;
2007)

e Multifactorial Genetics. (Universités Paris XI, Paris VIl et AgroParisTech-European_ Master of
Animal Breeding and Genetics; 2008).

e Genomic Selection. (Dr. Ben Hayes; Université Politécnica de Valencia-Espagne; 2009)

e Outils informatiques mis en oeuvre pour le traitement de l'information des puces SNP et la
détection de QTL. (Dr. Frangois Guillaume ; SAGA-INRA Toulouse ;2009)

¢ Analyse en génétique des populations. (Dr. Natacha Nikolic et Dr. Claude Chevalet ; UPS-LGC
INRA Toulouse ; 2010)
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