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Le génotypage par séquençage
Identification de marqueurs génétiques: identification de points du génome qui présentent des

variations entre individus.

Lecture de la séquence autour d’une sélection de marqueurs connus (SNPs cibles) sur de

nombreux individus issus de populations, de croisements etc.… Le séquençage permet également

d’identifier de nouveaux SNPs (SNPs de novo) plus ou moins proches du marqueur connu.

Des outils qui accélèrent l'étude de la biodiversité des populations naturelles et

l'amélioration des plantes

Assemblage et analyse comparative
Permet de reconstituer un génome avec les séquences génomiques produites lors du séquençage, combinées avec 

d’autres types d’informations.

Source: https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2001037019303277

ADN génomique

séquençage 

Assemblage du génome

Données de cartographie

Données de proximité

Reconstitution des 15 chromosomes du lin
You et al, 2018. The Plant Journal

Une plateforme de génomique
A la Genopole d’Evry, le Genoscope, centre national de séquençage, met ses équipements à 

disposition de l’EPGV.

La génomique 
La génomique est l’étude de la structure des génomes et de leur fonctionnement.

Le génome nucléaire est l’ensemble des chromosomes constitués de gènes et de régions intergéniques.

Echantillonnage sur le terrain Poudre après broyage des feuilles Visualisation des brins d’ADN étirésvisualisation et estimation de la taille des ADN totaux extraits par migration électrophorétique

Le séquençage courtes et longues lectures
Préparation spéciale de l’ADN en librairie, soit sans sélection (génome entier) soit avec sélection pour le génotypage.

Traçabilité des échantillons en utilisant une base de données LIMS (Laboratory Information Management System).

Librairies pour le séquençage

Courte lecture ou longue lecture

Culot d’ADNPrélèvement des feuilles

Plateforme de génomique

MiSeq

NovaSeq 6000

Saphyr

séquence nucléotidique des courtes molécules d’ADN (100-300pb)

Publications associées : 

Préparation des librairies

séquence nucléotidique des longues molécules d’ADN (>10kb)

@ C. Pineau @ S. Lecomte

ADN génomique purifié

Filière Lin : les génomes de quatre variétés bientôt disponibles : Perspectives agricoles, Février 2022

Librairies
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