
HAL Id: hal-03937688
https://hal.inrae.fr/hal-03937688

Submitted on 13 Jan 2023

HAL is a multi-disciplinary open access
archive for the deposit and dissemination of sci-
entific research documents, whether they are pub-
lished or not. The documents may come from
teaching and research institutions in France or
abroad, or from public or private research centers.

L’archive ouverte pluridisciplinaire HAL, est
destinée au dépôt et à la diffusion de documents
scientifiques de niveau recherche, publiés ou non,
émanant des établissements d’enseignement et de
recherche français ou étrangers, des laboratoires
publics ou privés.

Distributed under a Creative Commons Attribution - NonCommercial - NoDerivatives 4.0
International License

Exploration du génome du peuplier noir : identification
de variations structurales

Romane Guilbaud, Véronique Jorge, Odile Rogier, Leopoldo Sanchez
Rodriguez, Patricia Faivre-Rampant, Harold Duruflé

To cite this version:
Romane Guilbaud, Véronique Jorge, Odile Rogier, Leopoldo Sanchez Rodriguez, Patricia Faivre-
Rampant, et al.. Exploration du génome du peuplier noir : identification de variations structurales.
1. colloque INRAE Genomics, May 2022, Orléans, France. . �hal-03937688�

https://hal.inrae.fr/hal-03937688
http://creativecommons.org/licenses/by-nc-nd/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-nc-nd/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-nc-nd/4.0/
https://hal.archives-ouvertes.fr


Centre
Île-de-France - Versailles-Grignon

Exploration du génome du peuplier noir: 
identification de variations structurales

Les variations structurales (SVs) sont des réarrangements génomiques de plus de 50 pb, incluant les insertions, délétions,
duplications et inversions.
Ces variations sont très étudiées chez de nombreuses espèces car elles sont en lien avec certaines maladies ou la variation de

caractères d’intérêt. Avec l’accessibilité du reséquençage pour de nombreuses espèces végétales, dont les arbres, de plus en plus
d’études sur les SVs sont réalisées et rendent accessibles de nombreux outils bioinformatiques pour leur détection.

L’objectif premier de cette étude est d’établir un catalogue de SVs chez le peuplier noir, Populus nigra, en exploitant l’information
apportée par notre matériel structuré en trios.
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Présence des SVs dans les individus du panel

25 303 SVs co-localisent avec 19 578 gènes
111 693

44 403

25 303
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