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2. Expression différentielle des genes
Avec le rechauffement climatique et 'augmentation de la production Comparaison Adlib. vs. Restriction

Contexte

animale dans les pays tropicaux et subtropicaux, il y a un reel L\ CR
besoin de donneées sur les races locales et leur adaptation a des
conditions environnementales non-optimales. - N W up
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1. Etudier l'effet d'une restriction alimentaire modeéerée suivie —
d’'une realimentation sur le transcriptome sanguin SN, 20 N . A
2. Etudier la difference de réponse entre 2 races, la race Large S T o W dowr

White  (LW), principalement selectionnée pour ses

performances de (re)production et la race Creole (CR), race B
tropicale caractérisée par sa bonne adaptation aux conditions Pl
difficiles (chaleur, restriction alimentaire). J45 |- ,, cR down
Design experimental IR
Période Initiale Restriction alimentaire Realimentation et e og2os-cange) Frect sz o2(pis 1) LW down
o . 6 - j28 i j48 - Apres la restriction (J28) : nb(DEG CR) >> nb(DEG LW)
_ - Apres la réalimentation (J45). nb(DEG LW) >> nb(DEG CR)
15LW 15CR il > Peu de DEG en commun aux 2 races = suggere une réponse

Ad libitum adaptative differente

: . Ad libitum
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3. GO et analyse de voies metaboliques
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Conclusions

- En réponse a la restriction alimentaire, large surreprésentation des genes liés a 'immunité dans le transcriptome sanguin
- Mise en jeu de mécanismes différents entre LW et CR lors de la restriction et de la réalimentation en lien avec les

différences de performances observées
- Le transcriptome sanguin pourrait étre un outil supplémentaire pertinent de caractérisation des races locales en réponse au

stress environnemental

Journees Scientifiques
Departement Genetique animale 2022

REPUBLIQUE FRANCAIS GUADELOUPE




