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Schéma hiérarchique
1 mâle sert à inséminer p femelles
Le numéro de la cage  de la cane sur la coquille de l’œuf  
permet de construire aisément le pedigree.
Connaissance de la généalogie dès l’éclosion.
Gestion facilitée de la consanguinité.

Le parlement européen a annoncé la publication, d’ici 
2027, de textes interdisant l’usage de la cage. 
Il a donc fallu réinventer nos pratiques et mettre au point 
des outils adaptés.
Nous cherchons un outil d’assignation fonctionnel en 
Pékin (canard commun), en Barbarie et chez l’hybride 
mulard.
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Schéma factoriel
p femelles sont inséminées avec le  
mélange de semences de q mâles.
Grand nombre de familles possibles.
Nécessité de connaitre le plan pour 
faciliter assignation.
La structure des populations est 
modifiée. 
Les effets maternels ne sont plus 
confondus avec la  dominance!!
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Assignation avec APIS
PEKIN MULARD BARBARIE

Effectif 273 207 157

Génotypes 
exploitables

264 207 157

Assignés 261 204 138

Succès 96% 98% 88%

Remontée pedigree 
dans SIVOL

GenPhySE

CA FONCTIONNE ! 
Cependant, AVANT 

ABANDON DE LA CAGE, les 
UE devront aussi s’équiper 

de nids intelligents pour 
pouvoir contrôler la ponte.


