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Etude de la variation des phénologies de floraison et de feuillaison chez le peuplier noir

Le réchauffement climatique a un impact majeur sur le développement des forêts alluviales. Le peuplier, espèce pionnière des ripisylves, est particulièrement affecté par les variations de température et le changement des dynamiques fluviales. Sa phénologie, c'est-à-dire les événements biologiques saisonniers et leur chronologie, s'en trouve impactée. Une meilleure connaissance de ses phénophases et de leur déterminisme génétique reste un enjeu écologique et scientifique. Ce stage vise à étudier les variations phénologiques de la floraison et la feuillaison, les corrélations entre certains paramètres en lien avec ces phénophases et les déterminants génétiques associés. Pour cela, 241 génotypes représentatifs de la diversité génétique de l'Europe de l'Ouest et provenant de 8 populations différentes ont été phénotypés sur un dispositif en blocs randomisés. Cela a permis de constater qu'il existait bien une corrélation entre les dates de début de feuillaison et de floraison, ainsi qu'entre les dates de fin (coefficients de Pearson de 0,77 et 0,83 respectivement. Nous avons observé que la période de floraison et de feuillaison était très variable d'une population à l'autre. Des études de génétique d'association menées sur les différents paramètres des phénophases ont permis d'identifier des marqueurs associés à ces caractères. Cinq SNP significativement associés à la date de début de floraison ont notamment pu être identifiés, et les gènes sous-jacents ainsi que leurs potentiels rôles dans la mise en place de cette phénologie ont été discutés. Les résultats obtenus pourront avoir un intérêt direct en amélioration et pre-breeding et une meilleure connaissance de la diversité entre les populations européennes pourrait permettre de sélectionner des génotypes plus adaptés aux conditions environnementales futures.