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Résumé

L’objectif de mon stage, était de voir si la méthode metabarcoding, nouvelle méthode de détection
de 'ADN présent dans le milieu, pouvait étre utilisée comme outil de monitoring d’'un observatoire
de I'environnement.

Pour répondre a cette question, dans un premier temps, j'ai étudié les variations temporelles du
signal ADN obtenu a partir de prélevements effectués a la station du Theil. Ces variations
temporelles ont été tout d’abord filtrées selon : le pourcentage d'occurrence des espéces et la
probabilité de détection de celles-ci, afin d’approcher au mieux la nature de la population. L’ADN
présent dans un milieu, d’'aprés la littérature, est conditionné par les variations des facteurs
environnementaux, qui influent sur sa persistance.

C’est pourquoi, dans un deuxieme temps, analyser I'évolution de la richesse spécifique en fonction
de la température ou encore du débit va étre primordial pour comprendre comment évolue le signal
ADN dans le temps. Il s’est avéré, dans le cadre de cette étude, que ces deux facteurs n’ont pas
montré de corrélations significatives permettant d’expliquer les changements dans le signal ADN,
notamment, avec la présence de points « singuliers » difficiles a expliciter.

Finalement, les données obtenues par les péches électriques ont été comparées avec celles de la
méthode metabarcoding. Elles ont confirmé la pertinence de la méthode pour la détectabilité de la
richesse spécifigue du bassin étudié. Ce qui est prometteur dans le sens ou on pourrait l'utiliser
comme outil de monitoring.

Calibrer cette méthode en affinant les lieux et les périodes d’échantillonnage serait une piste a
évaluer dans l'avenir.

Abstract

The objective of my internship was to see whether the Metabarcoding method, a new method of
detecting DNA in the environment, could be used as a monitoring tool for an environmental
observatory.

To answer this question, it was initially necessary to study the temporal variations of thee DNA signal
obtained from samples taken at the Theil station. These temporal variations were first filtered
according to: the percentage of species occurrence and the probability of detection, in order to better
approximate the nature of the population. The DNA present in the environment, according to the
literature, is conditioned by changes in environmental factors that influence its persistence.

That is why, in a second step, analyzing the evolution of the specific richness according to
temperature or even flow is going to be crucial to understand how the DNA signal evolves over time.
In this study, it was found that these two factors did not show significant correlations to explain the
changes in the DNA signal, particularly with the presence of "singular" points, difficult to explain.

Finally, the data obtained by electrofishing were compared with those of the metabarcoding method.
They confirmed the relevance of the method for detectability of the specific richness of the basin
studied. This is promising in the sense that it could be used as a monitoring tool.

Calibrating this method by refining the locations and sampling periods would be a track to be
evaluated in the future.




