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Introduction et objectifs :
Les E. coli entérohémorragiques (ou EHEC) sont responsables d’infections d’origine alimentaire parfois sévères. La 
contamination des aliments intervient en général accidentellement à de faibles niveaux (exemples : viande hâchée 
(consommée crue ou insuffisamment cuite), fromage au lait cru). Des travaux précédents menés dans le projet 
ANR Pathofood ont permis de souligner l’impact des facteurs abiotiques (pH, concentration en acides organiques, 
température, acides gras) et l’impact du milieu (liquide versus semi-solide de laboratoire) sur la croissance 
cellulaire du pathogène et de développer un modèle cellulaire pour E. coli O157:H7 en fonction de ces conditions 
environnementales. Dans les environnements alimentaires coexistent différentes communautés bactériennes 
complexes impactant fortement le développement des bactéries pathogènes. L’objectif de cette étude était de 
décrire la croissance cellulaire de E. coli O157:H7 en présence de de consortia alimentaires.
Matériel et méthodes :
Pour décrire le comportement cellulaire, E. coli O157:H7 CM454 a été soumis à deux consortia microbiens 
alimentaires, représentatifs des fromages à pâte molle et de la viande hachée de bœuf. Les co-cultures ont été 
réalisées en milieu semi-solide en prenant en compte différents ratio des concentrations initiales des souches 
alimentaires combinés à différents niveaux de pH et de température mimant les conditions alimentaires rencontrés 
par les bactéries pathogènes.
Résultats, discussion et perspectives :
La croissance cellulaire a été suivie visuellement dans des plaques 96-puits et le temps de latence cellulaire a été 
déterminé. Les probabilités de croissance (pg) ont été déduites à partir des concentrations estimées par le calcul du 
NPP. Les résultats montrent que la présence des consortia microbiens limite la croissance cellulaire du pathogène 
en milieu semi-solide de laboratoire mimant la structure d’un aliment traduisant une potentielle compétition 
microbienne. Le modèle cellulaire intégrant ces données biotiques sera développé, puis validé sur les matrices 
alimentaires fromage et viande hachée de bœuf.

Ce travail est cofinancé par l’agence nationale de Recherche, Projet PATHOFOOD Décrypter l’hétérogénéité cellulaire 
et la distribution spatiale de pathogènes dans les matrices alimentaires en interaction avec les communautés 
microbiennes (ANR-17-CE21-0002), Coordinateur : M. Desvaux UCA, INRAE, UMR454 MEDiS.

Mots clés : Croissance cellulaire - Microbiologie prévisionnellemicrobiologie prévisionnelle - E. coli EHEC - Consortia 
microbiens.


