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CONFIRMATION DE DEUX QTLs D'IMPORTANCE POUR LA RÉSISTANCE À LA NPI DANS UNE LIGNÉE COMMERCIALE DE TRUITE FRANÇAISE

des établissements d'enseignement et de recherche français ou étrangers, des laboratoires publics ou privés.

1 ➢Diffusion

 1 infectieuse (NPI) -> pathologie virale majeure transmissible verticalement et horizontalement Pas de traitement sanitaire ou de vaccination Existence démontrée d'une variabilité génétique modérée de la résistance à la NPI chez la truite arc-en-ciel ➢ Les objectifs : estimation des paramètres génétiques et détection de QTLs sur deux générations successives d'une lignée commerciale de truites arc-en-ciel française ➢ Héritabilité modérée (0,20) -> sélection génétique possible ➢ Résistance polygénique avec deux QTLs importants ➢ Pour G9, les taux de survie des poissons Q 1 Q 1 et Q 1 q 1 sont supérieurs de +27% et 11% aux q 1 q 1 . ❖ Chromosome Association des allèles favorables entre les 2 QTLs pour le choix des reproducteurs ➢ Chromosomes 1 & 16 ➢ Challenge : 4 000 alevins de l'entreprise Milin-Nevez (groupe Bretagne-Truite) ont subi une épreuve infectieuse expérimentale (balnéation) contrôlée à la plateforme SYSAAF-ANSES Fortior Genetics. ➢ Génotypage de 3 777 poissons et leur parent avec la puce 57K Truite ➢ Résistance à la NPI évaluée comme un caractère binaire (mort/survivant) ➢ Deux générations testées : génération 8 (G8) en vert génération 9 (G9) en bleu Pourcentage de survie des poissons en fonction de leurs génotypes aux QTLs. Lignes horizontales -> survie moyenne aux challenges. Q x Q x : individus avec les deux allèles favorables pour le QTL x Q x q x : individus avec un allèle favorable pour le QTL x Q x q x : individus avec aucun allèle favorable pour le QTL x identifiés dans d'autres populations sont significatifs et ont des effets additifs dans 2 générations successives d'une lignée française en sélection