Diversité et traces de sélection dans des loci en lien
avec la production et la qualité des oeufs.
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Contexte

20 semaines

L'optimisation  économique des systemes de -> 0,9 kg

productions animales a conduit a la création de filieres
spécialisées. Ainsi, chez la poule, les objectifs de production

de viande ou d'ceuf ont conduit a la selection de lignees | Lignée chair Lignée ponte
spécifiques, axées soit sur la croissance musculaire (poulet , - 200000000000 ,
dz cha?r) sc’)it sur la ponte (poule pondeuse) ; Annces o) | YR annees 20U
) . - 999999999939
o | , | \ 8 semaines %;“ ‘:‘:‘:.:':.:':‘:.:‘:.}: 120 ceufs / an
Cette spécialisation a également conduit a des -> 0,9 kg ~ So000000s
T : : N & : > , = 2999000909999999 ,
capacites reproductives faibles dans les lignees chair et a un | Anndées 2000 999099009000095  Années 2000
- z . : 4 . 9900090909009 9009
faible développement musculaire dans les lighées ponte. e 8 cemaines t asopsassssss e 300 oceufs / an
0‘0.0.0‘0‘0.0‘0.0.0‘0‘0‘0‘0‘9'0‘ .
->4,2kg sssssesesesseeee ° 2() semaines

Ces spécificités ont abouti au développement de

pratiques d’élevage allant a I'encontre du bien étre * ~160-170

ceufs /an _4. A

9999999999999999 >~1,6 kg
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© animal. I >~2kg
* Restriction alimentaire des reproducteurs chair 0000000000298
~ + Elimination des poussins males en filiéres ponte
Résultats préliminaires
Haplotype Rhode-Island Leghorn

En s‘appuyant sur les séquences du projet 1000
genomes Gallus, concernant des individus de types

Lignée A Lignée B | Lignée A Lignée B

genétiques variés (sauvages, races locales, lignées 0000 0,99 0,7 0,24
commerciales chair ou ponte), ainsi que sur des données 0100 0,01 0,1 1 0,71
de séquencages ciblés (QTL, genes candidats) réalisés sur 0001 0,07
480 poules issues de 8 lignées de pondeuses (Rhode-Island 0010 0,05
et Leghorn), les travaux menes dans le cadre du projet 1001 0,13

CACAQO, ont mis en évidence des réegions possédant des

haplotypes spécifiques de lignées. Exemple de frequences haplotypiques spécifiques des

lignées Rhode-Island ou Leghorn

Objectit

En nous appuyant sur des données de séquencage ou de génotypage haut débit disponibles dans les bases de
données et provenant de différentes populations sélectionnées pour la ponte ou pour la chair, notre objectif est :
i) d’identifier des régions du génome soumises a la sélection (analyses de fréequences haplotypiques ou de ROH) dans
les deux types de lignée (chair / ponte), ii) d’identifier des haplotypes favorables pour ces deux types de production et,
iii) en s'appuyant sur I'annotation des génomes et sur les bases de connaissances fonctionnelles, de les caractériser
fonctionnellement.

L'utilisation de données provenant de plusieurs populations en sélection et |la co-localisation des régions identifiées
avec des genes candidats ou des QTL connus pour les caracteres de croissance ou de ponte devrait nous permettre de
faire la difféerence entre sélection et déerive génétique.

'identification de ces traces de sélection est un élément clé pour une meilleure compréhension des meécanismes
biologiques sous-jacents ayant conduit a la spécialisation des lighées. Ces connaissances pourraient, a terme, faciliter le
développement de lignées a double finalité.
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