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Introduction : La maturation de l’épithélium intestinal lors de la transition alimentaire
du sevrage a des conséquences durables pour la fonction de barrière de l’intestin. Le
but de ce travail était d’identifier les modifications transcriptomiques induites dans
chaque type cellulaire de l’épithélium intestinal lors de l’introduction de l’alimentation
solide.

Matériel et méthodes : Deux groupes de quatre lapereaux ont été allaités jusqu’à 25
jours d’âge et ont eu accès ou non à un aliment solide à partir du 12e jour. Le
transcriptome en cellule unique de l’épithélium du caecum a été étudié à 25 jours. Les
données ont été analysées avec le logiciel Cell Ranger et avec le package R Seurat.

Résultats : L’introduction de l’alimentation solide a fortement modifié l’expression des
gènes dans l’épithélium intestinal. Certains effets étaient observés dans la majorité
des types cellulaires, tels que l’augmentation de l’expression de gènes impliqués dans
les défenses de l’épithélium (PIGR, ISG15) ou dans le métabolisme de l’acide
rétinoïque (ALDH1A1). Les modifications transcriptomiques étaient particulièrement
marquées dans les cellules absorbantes et suggèrent notamment une régulation de la
respiration cellulaire et du métabolisme lipidique. L’alimentation solide a également
modifié le transcriptome de la sous-population de cellules absorbantes matures
BEST4+, récemment découverte chez l’homme, absente chez la souris, et décrite ici
pour la première fois chez le lapin. Parmi les régulations observées spécifiquement
dans ces cellules BEST4+, l’ingestion d’aliments solides a notamment augmenté
l’expression de l’enzyme pro-oxydante DUOX2 et réduit l’expression de la cytokine
IL33.

Conclusion : L’identification des modifications transcriptomiques induites dans
chaque type de cellule épithéliale lors de l’introduction de l’alimentation permettra de
mieux comprendre les mécanismes impliqués dans la maturation de l’intestin au début
de la vie.
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