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Du SNP au p’tit salé – la lentille à l’heure de la génomique

Des outils qui accélèrent l'étude de la diversité des collections et l'amélioration génétique 

pour faire face aux défis du 21ème siècle
La génomique est l’étude de la structure des génomes et de leurs fonctionnements.

Une plateforme de génomique
L’EPGV basée au génopole d’Evry, utilise les machines de dernière génération (séquençeurs courtes et longues

lectures, carte optique) du Genoscope.
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Le séquençage courtes lectures
Préparation de l’ADN en librairie avec sélection de certaines régions pour le génotypage ciblé par séquençage. 

Traçabilité des échantillons en utilisant une base de données LIMS (Laboratory Information Management System).

Séquence nucléotidique des courtes molécules 

d’ADN (100-300pb)

Le génome de la lentille 
Le génome de la lentille possède 7 chromosomes / Comparaison de 2 génomes: cultivé vs sauvage 

Plateforme de génomique

MiSeq

NovaSeq 6000

Saphyr

Remerciements 

*Genome Wide Association Study

ou étude d'association pangénomique

Préparation des librairies

ADN génomique purifié

Collection

GWAS *

Génotypage

Phénotypage

Le génotypage de SNP, Single Nucleotide Polymorphism, ciblés par séquençage
identification de points du génome (SNP) qui présentent des variations entre individus (marqueurs génétiques).

Le séquençage en courtes lectures permet d’identifier les SNP ciblés mais aussi de nouveaux SNP (SNP de novo).

Création d’un outil moléculaire (Génotypage)
Analyse de la diversité de la collection et première étude de génétique d’association pour la résistance aux

pathogènes

Fragmentation et ajout des adaptateurs (    )

Et des identifiants individuels (    ) pour le séquençage Principe du séquençage Illumina

Extraction ADN

Echantillonnage sur le terrain Poudre après broyage des feuilles

Visualisation des brins d’ADN étirés

Culot d’ADNPrélèvement des feuilles

Visualisation et estimation de la taille des ADN totaux extraits par migration électrophorétique
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